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17864254.f  MS~~~~SEEDKPPAPPVRLTSNRGGNERSGGGVGVGGG~~GLGGGGMGDVPPDMRPLPKEPDDSDRKKKTLKSKIKG~~~~SKPSHTDSKPNISYPTNFEHTVHVGFDAVTGEFTGMPEAWARLLMNSNISKQEQKKNPQAVLDVLKWFD~~NTTKQRPSSKYMTN~~AITTHSGSSLSRVSSSSPSSTPTDSELHGSNS 
24644586.f  MS~~~~SEEDKPPAPPVRLTSNRGGNERSGGGVGVGGG~~GLGGGGMGDVPPDMRPLPKEPDDSDRKKKTLKSKIKG~~~~SKPSHTDSKPNISYPTNFEHTVHVGFDAVTGEFTGMPEAWARLLMNSNISKQEQKKNPQAVLDVLKWFD~~NTTKQRPSSKYMTN~~AITTHSGSSLSRVSSSSPSSTPTDSELHGSNS 
24644584.f  MS~~~~SEEDKPPAPPVRLTSNRGGNERSGGGVGVGGG~~GLGGGGMGDVPPDMRPLPKEPDDSDRKKKTLKSKIKG~~~~SKPSHTDSKPNISYPTNFEHTVHVGFDAVTGEFTGMPEAWARLLMNSNISKQEQKKNPQAVLDVLKWFD~~NTTKQRPSSKYMTN~~AITTHSGSSLSRVSSSSPSSTPTDSELHGSNS 
31205899.i  MS~~~~SEEDKPPAPPVRLTSNRGGAGGGGGVIGGGGGSSGVIDRIDGVAPVDMKPLPKEPEDADRKKKTLKNKIKV~~~~SKASHNDSKPNISYPTNFEHTVHVGFDAVTGEFTGMPEQWALMLKNSNISKQEQKKNPQAVLDVLNFFD~~NSNKQRPSSKYMTHGLHTTTHSGSSLSRVSSSSPSSTPTDSESHGG~P 
8393901.m   MSNNGLDVQDKPPAPPMRNTSTMIGAGSKDP~~~~~~~~~~~~~~~~GTLNHGSKPLPPNPEEKKKKDRFYRSILAG~~DKTNKKKEKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKSEQKKNPQAVLDVLEFY~~~NSKKTSNSQKYMSFT~~DKSAED~~~~~YNSSNTLNVKTVSE~~~~~~ 
PAK1.h      MSNNGLDIQDKPPAPPMRNTSTMIGVGSKDA~~~~~~~~~~~~~~~~GTLNHGSKPLPPNPEEKKKKDRFYRSILPG~~DKTNKKKEKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKSEQKKNPQAVLDVLEFY~~~NSKKTSNSQKYMSFT~~DKSAED~~~~~YNSSNALNVKAVSE~~~~~~ 
6754978.m   MSNNGVDIQDKPPAPPMRNTSTMIGAGSKDT~~~~~~~~~~~~~~~~GTLNHGSKPLPPNPEEKKKKDRFYRSILPG~~DKTNKKREKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKSEQKKNPQAVLDVLEFY~~~NSKKTSNSKKYMSFT~~DKSAED~~~~~YNSSNTLNVKTVSE~~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679205.m   MS~DSLDNEEKPPAPPLR~~~~~MNSNNRDS~~~~~~~~~~~~~~~~SALNHSSKPLPMAPEEKNKKAR~LRSIFPGGGDKTNKKKEKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGIPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSKETVNNQKYMSFTSGDKSAHG~~~~~YIAAHQSNTKTGSE~~~~~~ 
9506947.m   MS~DSLDNEEKPPAPPLR~~~~~MNSNNRDS~~~~~~~~~~~~~~~~SALNHSSKPLPMAPEEKNKKAR~LRSIFPGGGDKTNKKKEKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGIPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSKETVNNQKYMSFTSGDKSAHG~~~~~YIAAHQSNTKTASE~~~~~~ 
PAK3.h      MS~DGLDNEEKPPAPPLR~~~~~MNSNNRDS~~~~~~~~~~~~~~~~SALNHSSKPLPMAPEEKNKKAR~LRSIFPGGGDKTNKKKEKERPEISLPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGIPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSKETVNNQKYMSFTSGDKSAHG~~~~~YIAAHPSSTKTASE~~~~~~ 
38080660.m  MS~DNGELEDKPPAPPVRMSSTIFSTGGKDP~~~~~~~~~~~~~~~~LSANHSLKPLPSVPEEKKPRNK~IISIFSG~TEKGSKKKEKERPEISPPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSN~~TVKQKYLSFT~~PPEKDG~~~~~FPSGTPALNTKGSE~~~~~~ 
28493842.m  MS~DNGELEDKPPAPPVRMSSTIFSTGGKDP~~~~~~~~~~~~~~~~LSANHSLKPLPSVPEEKKPRNK~IISIFSG~TEKGSKKKEKERPEISPPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSN~~TVKQKYLSFT~~PPEKDG~~~~~FPSGTPALNTKGSE~~~~~~ 
31543458.m  MS~DNGELEDKPPAPPVRMSSTIFSTGGKDP~~~~~~~~~~~~~~~~LSANHSLKPLPSVPEEKKPRNK~IISIFSS~TEKGSKKKEKERPEISPPSDFEYTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSN~~TVKQKYLSFT~~PPEKDG~~~~~FPSGTPALNTKGSE~~~~~~ 
PAK2.h      MS~DNGELEDKPPAPPVRMSSTIFSTGGKDP~~~~~~~~~~~~~~~~LSANHSLKPLPSVPEEKKPRHK~IISIFSG~TEKGSKKKEKERPEISPPSDFEHTIHVGFDAVTGEFTGMPEQWARLLQTSNITKLEQKKNPQAVLDVLKFY~~~DSN~~TVKQKYLSFT~~PPEKDG~~~~~LPSGTPALNAKGTE~~~~~~ 
34863126.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147910.w  MK~AFSSYDEKPPAPPIRFSSSATRENQVVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKPLPKEPEATKKKKTMPNPFMKK~~~NKDKKEASEKPVISRPSNFEHTIHVGYDPKTGEFTGMPEAWARLLTDSQISKQEQQQNPQAVLDALKYYTQGESSGQKWLQYDMN~~~DAPSRTPSYGLKPQPYSTSSLPYHGN~~~~~~ 
25147913.w  MK~AFSSYDEKPPAPPIRFSSSATRENQVVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKPLPKEPEATKKKKTMPNPFMKK~~~NKDKKEASEKPVISRPSNFEHTIHVGYDPKTGEFTGMPEAWARLLTDSQISKQEQQQNPQAVLDALKYYTQGESSGQKWLQYDMMFIDDAPSRTPSYGLKPQPYSTSSLPYHGN~~~~~~ 
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17864254.f  GGNLIG~~VQLGSMTLGPNANNV~AVAGQILGNHYQQQQQHLLQQQQPL~LHQNHNQHHMGISQSHSYNFVG~~~HTVSSSTSQHSSANEDDMLGPQHPQQQPPPPPVASRPERTKSIYTRPIEDLQPAII~PMPVAPATTPATPLQNHRTPGGISAPAASPMMHNNATTTLDKNKNNANLYTPEPTVAQVSAGGPSSQV 
24644586.f  GGNLIG~~VQLGSMTLGPNANNV~AVAGQILGNHYQQQQQHLLQQQQPL~LHQNHNQHHMGISQSHSYNFVG~~~HTVSSSTSQHSSANEDDMLGPQHPQQQPPPPPVASRPERTKSIYTRPIEDLQPAII~PMPVAPATTPATPLQNHRTPGGISAPAASPMMHNNATTTLDKNKNNANLYTPEPTVAQVSAGGPSSQV 
24644584.f  GGNLIG~~VQLGSMTLGPNANNV~AVAGQILGNHYQQQQQHLLQQQQPL~LHQNHNQHHMGISQSHSYNFVG~~~HTVSSSTSQHSSANEDDMLGPQHPQQQPPPPPVASRPERTKSIYTRPIEDLQPAII~PMPVAPATTPATPLQNHRTPGGISAPAASPMMHNNATTTLDKNKNNANLYTPEPTVAQVSAGGPSSQV 
31205899.i  GAQIISSSHSQAPTQFDKNKNSVNAASAQTISSLAAAAGGAVIAPGQPLPQHLHHHHQHQGNMNASAYDHFASMPLTVPIRLSQTQPSNQ~~~~~~QQQQQQPPSQPTNNQLTTTTTITLTTVNNKTTTVVRPVPPGASSGATVPQPTLNHTSSNLTAANNGLSSGDSTGTSVVLPASAAAAAAATTPNNVNNGG~~~~~ 
8393901.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPAVPPVSEDEDD~~~~DDD~ATPPPVIAPRPEHTKSVYTRSVIEPLPVTPTRDVATSPISPTENNTTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPAVPPVSEDEDD~~~~DDDDATPPPVIAPRPEHTKSVYTRSVIEPLPVTPTRDVATSPISPTENNTTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754978.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPAVPPVSEDDED~~~~DDDDATPPPVIAPRPEHTKSVYTRSVIEPLPVTPTRDVATSPISPTENNTTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679205.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPLAPPVSEEEDEEEEEEEDDNEPPPVIAPRPEHTKSIYTRSVVESIASPAAPNKEDIPPSAENANST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9506947.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPLAPPVSEEEDEEEEEEEDDNEPPPVIAPRPEHTKSIYTRSVVESIASPAAPNKEATPPSAENANSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPLAPPVSEEEDEEEEEEEDENEPPPVIAPRPEHTKSIYTRSVVESIASPAVPNKEVTPPSAENANSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38080660.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSAV~~VTEEDDD~~~~~~DEDAAPPVIAPRPDHTKSIYTRSVIDPIP~~~~~~~~~APVGDSNVDSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28493842.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSAV~~VTEEDDD~~~~~~DEDAAPPVIAPRPDHTKSIYTRSVIDPIP~~~~~~~~~APVGDSNVDSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31543458.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSAV~~VTEEDDD~~~~~~DEDAAPPVIAPRPDHTKSIYTRSVIDPIP~~~~~~~~~APVGDSNVDSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APAV~~VTEEEDD~~~~~~DEETAPPVIAPRPDHTKSIYTRSVIDPVP~~~~~~~~~APVGDSHVDGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34863126.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLRPIILKSRRRSLKCLMKRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147910.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KIQDPRKMNPMTTSTSSAGYNSKQGVPPTTFSVNENRSSMPPSYAPPPVPHGETPADIVPPAIPDRPARTLSIYTKPKEEEEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147913.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KIQDPRKMNPMTTSTSSAGYNSKQGVPPTTFSVNENRSSMPPSYAPPPVPHGETPADIVPPAIPDRPARTLSIYTKPKEEEEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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17864254.f  AGNQIAVPQAAVAPAATPNTRAANAKKKKMSDEEILEKLRTIVSVGDPNRKYTKMEKIGQGASGTVYTAIESSTGMEVAIKQMNLSQQPKKELIINEILVMRENKHPNVVNYLDSYLVSEELWVVMEYLPGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCREVLQALEFLHANQVIHRDIKSDNILLGLDGSVKLTDFGFCAQISPE 
24644586.f  AGNQIAVPQAAVAPAATPNTRAANAKKKKMSDEEILEKLRTIVSVGDPNRKYTKMEKIGQGASGTVYTAIESSTGMEVAIKQMNLSQQPKKELIINEILVMRENKHPNVVNYLDSYLVSEELWVVMEYLPGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCREVLQALEFLHANQVIHRDIKSDNILLGLDGSVKLTDFGFCAQISPE 
24644584.f  AGNQIAVPQAAVAPAATPNTRAANAKKKKMSDEEILEKLRTIVSVGDPNRKYTKMEKIGQGASGTVYTAIESSTGMEVAIKQMNLSQQPKKELIINEILVMRENKHPNVVNYLDSYLVSEELWVVMEYLPGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCREVLQALEFLHANQVIHRDIKSDNILLGLDGSVKLTDFGFCAQISPE 
31205899.i  TGNLNTAAAAATTGPTTTQQRAANLKKKKMSDEEILEKLRTIVSVGDPKRKYNKMEKIGQGASGTVYTAIESSTGMEVAIKQMNLSQQPKKELIINEILVMRENKHPNVVNYLDSYLVSEELWVVMEYLPGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCREVLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGLDGSVKLTDFGFCAQISPE 
8393901.m   ~~~~~~~~~~~~~PDALTRNTEKQKKKPKMSDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
PAK1.h      ~~~~~~~~~~~~~PDALTRNTEKQKKKPKMSDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
6754978.m   ~~~~~~~~~~~~~PDALTRNTEKQKKKPKMSDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTPFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIRQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
6679205.m   ~~~~~~~~~~~~~~~TLYRNTDRQRKKSKMTDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRLEKIGQGASGTVYTALDIATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDVGQIAAVCRECLQALDFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
9506947.m   ~~~~~~~~~~~~~~~TLYRNTDRQRKKSKMTDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRFEKIGQGASGTVYTALDIATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALDFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
PAK3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~TLYRNTDRQRKKSKMTDEEILEKLRSIVSVGDPKKKYTRFEKIGQGASGTVYTALDIATGQEVAIKQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALDFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITPE 
38080660.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~AKSSDKQKKKAKMTDEEIMEKLRTIVSIGDPKKKYTRYEKIGQGASGTVFTATDVALGQEVAIKQINLQKQPKKELIINEILVMKELKNPNIVNFLDSYLVGDELFVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEAQIAAVCRECLQALEFLHANQVIHRDIKSDNVLLGMEGSVKLTDFGFCAQITPE 
28493842.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~AKSSDKQKKKAKMTDEEIMEKLRTIVSIGDPKKKYTRYEKIGQGASGTVFTATDVALGQEVAIKQINLQKQPKKELIINEILVMKELKNPNIVNFLDSYLVGDELFVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEAQIAAVCRECLQALEFLHANQVIHRDIKSDNVLLGMEGSVKLTDFGFCAQITPE 
31543458.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~AKSSDKQKKKAKMTDEEIMEKLRTIVSIGDPKKKYTRYEKIGQGASGTVFTATDVALGQEVAIKQINLQKQPKKELIINEILVMKELKNPNIVNFLDSYLVGDELFVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEAQIAAVCRECLQALEFLHANQVIHRDIKSDNVLLGMEGSVKLTDFGFCAQITPE 
PAK2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~AKSLDKQKKKPKMTDEEIMEKLRTIVSIGDPKKKYTRYEKIGQGASGTVFTATDVALGQEVAIKQINLQKQPKKELIINEILVMKELKNPNIVNFLDSYLVGDELFVVMEYLAGGSLTDVVTETACMDEAQIAAVCRECLQALEFLHANQVIHRDIKSDNVLLGMEGSVKLTDFGFCAQITPE 
34863126.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIVSVGSPKKNYTRFEMIGQGASGTVSPAMDVTTGQEVAIKQMHLQQQLKRELIVNEILVRGKNKNPNTVNYPDSYLMGDEPWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQLSAVCREGLQALEFLHSNQVIHRDIKNDNILLEMDGSVRLTDLGFCAQIAPE 
25147910.w  ~~~~~~~~IPDLSKGQFGVQARGQKAKKKMTDAEVLTKLRTIVSIGNPDRKYRKVDKIGSGASGSVYTAIEISTEAEVAIKQMNLKDQPKKELIINEILVMRENKHANIVNYLDSYLVCDELWVVMEYLAGGSLTDVVTEC~QMEDGIIAAVCREVLQALEFLHSRHVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQLSPE 
25147913.w  ~~~~~~~~IPDLSKGQFGVQARGQKAKKKMTDAEVLTKLRTIVSIGNPDRKYRKVDKIGSGASGSVYTAIEISTEAEVAIKQMNLKDQPKKELIINEILVMRENKHANIVNYLDSYLVCDELWVVMEYLAGGSLTDVVTEC~QMEDGIIAAVCREVLQALEFLHSRHVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQLSPE 
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17864254.f  QSKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDLWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLKALYLIATNGKPEIKEKDKLSSAFQDFLDQCLEVEVDRRASALDLLKHPFLKLARPLASLTPLIMAAKEATKGN~~~~~~~~~~~~~~  
24644586.f  QSKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDLWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLKALYLIATNGKPEIKEKDKLSSAFQDFLDQCLEVEVDRRASALDLLKHPFLKLARPLASLTPLIMAAKEATKGN~~~~~~~~~~~~~~  
24644584.f  QSKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDLWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLKALYLIATNGKPEIKEKDKLSSAFQDFLDQCLEVEVDRRASALDLLKHPFLKLARPLASLTPLIMAAKEATKGN~~~~~~~~~~~~~~  
31205899.i  QSKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDLWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATHGKPEIKEKEKLSTVFQDFLDQCLEVDVDQRATAYELLRHPFLKLARPLASLTPLIMAAKEATKGH~~~~~~~~~~~~~~  
8393901.m   QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSAIFRDFLNRCLEMDVEKRGSAKELLQHQFLKIAKPLSSLTPLIAAAKEATKNNH~~~~~~~~~~~~~  
PAK1.h      QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSAIFRDFLNRCLDMDVEKRGSAKELLQHQFLKIAKPLSSLTPLIAAAKEATKNNH~~~~~~~~~~~~~  
6754978.m   QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSAIFRDFLQCCLEMDVEKRGSAKELLQHQFLKIAKPLSSLTPLMHAAKEATKNNH~~~~~~~~~~~~~  
1f3m_Paka   QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSAIFRDFLNRCLDMDVEKRGSAKELLQHQFLKIAKPLSSLTPLIAAAKEATKNNH~~~~~~~~~~~~~  
6679205.m   QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPERLSAVFHDFLNRCLEMDVDRRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLIIAAKEAIKNSSR~~~~~~~~~~~~  
9506947.m   QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPERLSAVFRDFLNRCLEMDVDRRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLILAAKEAIKNSSR~~~~~~~~~~~~  
PAK3.h      QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPERLSAVFRDFLNRCLEMDVDRRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLIIAAKEAIKNSSR~~~~~~~~~~~~  
38080660.m  QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSPIFRDFLNRCLEMDVEKRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLILAAKEAMKSNR~~~~~~~~~~~~~  
28493842.m  QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSPIFRDFLNRCLEMDVEKRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLILAAKEAMKSNR~~~~~~~~~~~~~  
31543458.m  QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTREAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSPIFRDFLNRCLEMDVEKRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLILAAKEAMKSNR~~~~~~~~~~~~~  
PAK2.h      QSKRSTMVGTPYWMAPEVVTRKAYGPKVDIWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPELQNPEKLSPIFRDFLNRCLEMDVEKRGSAKELLQHPFLKLAKPLSSLTPLIMAAKEAMKSNR~~~~~~~~~~~~~  
34863126.m  QSKRNTMVGAPYWMAPEVVTRKTCGPKVSIWSLGIMAIEMIEREPPYFNENPLRALYLITTNRTPELQNPEKLSAIFQDFLNCCLEIDVVERGSAKELLQHQFLRIAQPLQPDSTDCYSKRGNEEQSLKPCSPQPQVPSLL  
25147910.w  QRKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDVWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRAIYLIATNGKPDFPGRDSMTLLFKDFVDSALEVQVENRWSASQLLTHPFLRCAKPLASLYYLIVAAKKSIAEASNS~~~~~~~~~~~  
25147913.w  QRKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGPKVDVWSLGIMAIEMVEGEPPYLNENPLRAIYLIATNGKPDFPGRDSMTLLFKDFVDSALEVQVENRWSASQLLTHPFLRCAKPLASLYYLIVAAKKSIAEASNS~~~~~~~~~~~  
 


